
Contents

Preface. . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . v
Contributors . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . ix

PART I EXPERIMENTAL ANALYSIS OF SIGNALLING IN GENE

REGULATORY NETWORKS

1 Global Estimation of mRNA Stability in Yeast . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 3
Julia Marı́n-Navarro, Alexandra Jauhiainen, Joaquı́n Moreno,
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